
Объект исследования - эпидемиологические данные по 
вирусу SARS-COV-2 и группа летучих мышей, 
распространенных на территории Жамбылской и 
Туркестанской областей. 

Объект исследования 

Проведен анализ состава современных лекарственных 
препаратов, способных ингибировать воздействие вируса SARS-
COV-2 in vitro. В результате анализа были выбраны следующие 
препараты: Дексаметазон, Рибоверин, Тенвир и Фабифлю. В 
результате исследования противовирусной активности 
препаратов Дексаметазон, Рибавирин, Тенвир и Фабифлю 
коэффициент ингибирования составил 0%, 80%, 99,31% и 37,37 
% соответственно. Тенвир показал наиболее высокую степень 
ингибирования и является одним из наиболее эффективных 
препаратов для терапии вирусных инфекций; 
В результате проведения мониторинга за два года всего было 
собрано 245 образцов от летучих мышей и гуана. Все образцы 
далее были направлены на идентификацию методом ПЦР. При 
исследовании всех собранных образцов от летучих мышей в 
ПЦР-Реал Тайм были отрицательные и ложноположительные 
результаты, где пики поднимались лишь после 35 циклов. В этой 
связи для дальнейшего изучения были использованы образцы, 
отобранные от больных пациентов во время пандемии COVID-
19, из Научно-Практического Центра Санитарно-
Эпидемиологической Экспертизы и Мониторинга, г. Алматы;  
Проведена морфометрия изолятов вируса SARS-COV-2 на 
электронном микроскопе JEOL Jem-100 (Япония).  В результате 
проведенной электронной микроскопии изолятов вируса SARS-
COV-2 определены морфометрические характеристики 
вирионов. Установлено, что вирионы сферической формы, 
размером 120-125 нанометров. Для данных вирионов 
характерно наличие шипов (поверхностные гликопротеиды), 
длиной порядка 10-15 нанометров;  
Выделены изоляты, которые после изучения биологических 
свойств направлены на депонирование в коллекцию 
микроорганизмов по следующими названиями: SARS-CoV-
2/human/KAZ/B1.1/2021 и SARS-CoV-2/human/KAZ/Britain/2021; 
В результате проведенных работ было проведено 
полногеномное секвенирование вируса SARS-CoV-2 штамма 
SARS-CoV-2/human/KAZ/B1.1/2021; 
По полученным результатам оформлены 10 публикаций 
согласно требованиям, из которых 2 статьи в журнале ККСНВО, 
3 тезиса в материалах сборника международной конференции 
и 2 статьи   в журналах Scopus, а также 3 статьи в отечественных 
изданиях. 
 
 
 
 

Цель 

Цель проекта - определение активности действия 
современных противовирусных препаратов SARS-COV-2 в 
условиях in vitro. Наблюдение и выявление возбудителя 
COVID-19 в группе летучих мышей. Молекулярный 
эпидемиологический анализ циркулирующих штаммов, 
изолированных в период пандемии и после пандемии. 

Результаты 

 Контакты: 
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